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viols

110 LEUHD11 - 124 ASN HE1

medium - violation fraction:0.02

113 LEU HD11-115 TRP HZ3
102 ILEHG11 -104 TRP HET
58 MET HG1-96 LEU HD11

28 MET HB1-84 PRO HA
54 ILE HA-58 MET HB1
32 MET HG1-33 TRP HB1
28 SER HB1-116 ALA HA
27 MET HN-27 MET HG1
19 LEUHD11 -94 PRO HA
2 LYS HA-2 LYS HE1

114 ASN HA-115 TRP HD1T
34 GLU HA-115 TRP HE3
110 LEU HB1-115 TRP HZ2

61 ASP HA-90 ASN HD22
61 ASP HMN-92 GLU HN
34 GLU HM-115 TRP HZ3
23 ARG HA-60 CY5 HN
24 SER HN-27 MET HN
107 ILE HA-110 LEU HEBE1
56 GLU HA-59 LYS HDI
58 MET HBZ-95 THR HN

2 LYS HB1-79 ILE HD1

weak - violation fraction:0.03
2 LYS HA-2 LYS HD1

29 LEU HD11 - 32 MET HE1

113 LEUW O-115 TRP N

strong - violation fraction:0.06
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