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CdSesS

1217 THR HA-84 ILE HGZ T

o —————————————————
81 VAL HN-118 VAL HGT 1 —
—
91 ASP HN-92 TYR HET s
I
125 LEU HB2-122 LEU HA NS

e ————
83 TRP HET-92 TYR HNN———

—————
82 LEU HD11-120 SER HAN——.
I

117 LEU HB1-83 TRP HES s
L ——

117 LEU HD21-83 TRP HES s

e——
128 TYR HB2-96 PHE HD1 s
I

125 LEU HD21-82 LEU HD17 n————
—

127 THR HN-125 LEU HN H—————

I
112 THR HA-47 SER HN
I

50 ILE HN-95 SER HN————
——

83 TRP HD1-93 PHE HD1
I

83 TRP HE3-119 GLN HAN————
62 VAL HB-61 LYS HN———

[

137 GLN HB1-88 GLN HN———a
[

90 GLY HN-88 GLN HN————
—

62 VAL HG21-100 HIS HET ne——

weak - violation fraction:0.05
78 PRO HB2-41 VAL HG11=
127 VAL HB-128 TYR HN=
133 THR HG21-122 LEU HD11=

————
124 ASP HE1-120 SER HET s
I

115 ALA HB1-113 ILE HGZ1 .
I

124 ASP HB2-120 SER HBT s

——
136 LEU HD21-136 LEU HA N
I

117 LEU HG-117 LEU HN n————
—

66 VAL HB-67 ASP HN

I
53 LEU HD11-129 LEU HD11 n——
I

38 ILE HBE-38 ILE HNn————
[

81 VALHG1T1-117 LEU HD17 n——
/1

115 ALA HB1-44 VAL HG11
T

78 PRO HBT1-79 ILE HN n———
[ E—

84 ILE HG21-125 LEU HD11 n———

83 TRP HA-84 ILE HN—————
O

117 LEU HA-118 VAL HN -

I
strong - violation fraction:0.12
0 1 2

violations(A deviation)




